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• Einzelne Basenpaarunterschiede im Genom

• Basen kodieren die Aminosäuren 
-> Proteine -> Phänotyp -> Fitness

• Meist mit 2 Varianten (=Allele)

• Mehrheit der SNPs ist neutral
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Gen: GALACTINOL SYNTHASE 1
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Mittlere Jahrestemperatur Standortswasserbilanz
+4.2°C -311.4 mm
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